


























































































































































































































































AED to match  the  time RasV12, scrib1 animals spent  in  the bloated stage by  twelve days 
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upregulated  in our RNAseq analysis  (Table S1) suggesting a potential  further analogy 
with the human condition. Finally, conserved signalling pathways mediating the cellular 
response to inflammatory cytokines were increased in wasting muscles, including multi‐








gene  encoding  for Wengen  (wgn),  a Drosophila TNF‐α/Egr  receptor  [54,55]  and down‐
stream  JNK singling were also upregulated  in wasting muscles  (Table S1). Altogether, 
these data suggest that cachectic larval tumour models recapitulate multiple cellular and 
molecular manifestations of the human syndrome. In particular, the conserved activation 
























qPCR  confirmed  upregulation  of  the  JAK/STAT  signalling  target  Socs36E,  wgn  and 
CG11658/Atrogin‐1 expression in muscles from animals with DDS generated scrib1; RasV12 
clones (Figure 6A–C). 






















































Dual driver  system: The QUAS‐RasV12  fly  line  has  been  generated  for  this  study. 
Whole fly genomic DNA was extracted from flies carrying a UAS‐RasV12 transgene, using 
the Omega Ezna  Insect DNA kit (Omega Bio‐tek, Inc., Norcross, GA, USA). RasV12 was 
PCR  amplified  using  primers  containing  EcoRI  and  XbaII  restriction  sites  (forward: 
AGCGGATCCATGACGGAATACAAACTGGTC  reverse:  ACCTCTAGATTAGAG‐
CATTTTACATTTAAATCTACG, respectively). The amplified RasV12 PCR product was di‐
















were washed  and  stained  in PBS  containing  0.1% Triton X‐100  (PBST). Cuticles were 
stained overnight at 4 °C with DAPI, Phalloidin‐488 (Invitrogen, Waltham, MA, USA) at 
1:100, and LipidTOX Deep Red  (Thermofisher Scientific, Waltham, MA, USA) at 1:500. 
Cuticles were washed 3  times  in PBSS before mounting on glass  slides  in Vectashield 
mounting media without DAPI (Vector Laboratories, Inc., San Francisco, CA, USA). Tu‐
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